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MENDELI TORVENYEK

1. UNIFORMITAS TORVENYE

Tiszta sziarmazissorok keresztezésébél szarmazé F,
nemzedék minden  egyede genotipusosan  és
fenotipusosan azonos.

2. HASADAS TORVENYE
Az F; nemzedékben megjelennek a sziil6i tulajdonsagok.

3. GAMETAK TISZTASAGANAK TORVENYE
A gamétikban (ivarsejtekben) a géneknek csak egyik
allélja van jelen. Hibridgaméta nincs.

4. FUGGETLEN REKOMBINALODAS TORVENYE
Dihibrid 6roklésmenet esetén az F, nemzedékben a
sziiloktol eltéré genotipusok és fenotipusok is
megjelennek.

5. HETEROZIGOTAK CSOKKENESENEK TORVENYE
Az F1 nemzedéket koveté nemzedékekben (F,, F;,
Fj.....) csokken a heterozigétik ardnya.




LETALIS FAKTOR
Olyan, legtobbszor recessziv allél,
mely homozigota formaban élet-
képtelen egyedet eredményez.

EPISZTAZIS
Olyan génkolcsonhatas, amelyben
egy gén egy, vagy tobb gén hatasat
befolyasolja, tehat egy tulajdonsag
kialakitasaért tobb gén felelos.

PLEOTROPIA
Az a jelenség, amikor egy gén tobb
tulajdonsagért felelés (pl.: virag-
szin, magszin).

Megjegvzés Helyesen: PLEIOTROPIA!




MUTACIO

A DNS-ben hirtelen bekiovetkezé maradandé infor-
macio6 valtozas, mely nem rekombindci6é eredménye.
- Megjelenési formai:
generativ muticié (ivarsejtekben)
szomatikus muticio (riigymuticio)
- Az érintett DNS szakasz nagysaga szerint
lehet: - génmutici6 (pontmuticio)
- kromoszé6mamutacio
- genommutacio
- A Kivalt6 ok szerint lehet:
Spontin muticié

Indukailt mutacio




GENMUTACIO

1. Baziscsere
- Tranzicié (Adenin helyett Guanin)
Tautomer dtrendezodés (pl. Timin helyett
5-Bromuracil).
Bazisanalogok, salétromsav fokozza a gyakori-
sagat
- Transzverzi6 (Purin helyettz—> Pirimidin)
EMS és mutitor gén fokozza a gyakorisagait
2. Bazisszam valtozas
- Addicio: egy vagy tobb bazispar szimfeletti be-
épitése inszercié: hosszabb DNS szakasz be-
épiilése
Delécio: A DNS tiobb bazisparjanak Kiesése




A MUTACIO MEGJELENESE
AZ ELOVILAGBAN

Elnevezés: HUGO DE VRIES (1901)
OENOTHERA sp.
- Tdbbujjasag elsd leirasa
(Maupertuis Berlin 1750)
- Vérzékenység (Haemophilia, Habsburgok spa-
nyol aga)
- Piros-zold szinvaksag (1803)
- Nyirfakéreg lepke (Anglia)
- Szarvatlan bikaborji (Dél-Amerika XVIIL. sz.)
- Rivid laba juh (Ankona XVIIL. sz.,
New England XX.sz.)

- Aranka (Cuscuta sp.) magjanak felszine




KROMOSZOMAMUTACIO
LEGJELLEMZOBB
ESETEI

1. Delici6 (deficiencia): A kromoszoma eltorik, egy

része Kiesik és elvész

123 @4567 13 = 4567

2. Duplikicio: A kromoszoma egy része meg ketto-
z6dik
123 = 4567 123 S 454567

3. Inverzié: A kromoszomaban két torés utan az el-

tort kromoszémarész 180%-os fordulattal forr Gj-

ra 0ssze

123 S 4567 123 S 6547
4. Transzlokacio

12394567 3 e456712

Megjegyzés Helyesen: 1. DELECIO




AZ IVAR (NEMISEG) OROKLODESENEK ESETEI

XY tipus: emlésok (ember), ecetmuslica (Drosophila)

kender, komlo, sparga, fiiz, nyar, spenét, stb.

WZ tipus: (madarak, halak, lepkék)

X0 tipus: (szocskék, poloskak)

Ivarmeghatarozas haploid himekkel: méhek, darazsak, hangyak



GENETIKAI REKOMBINACIO

Transzformacio:

A genetikai rekombinacionak az a specialis esete, amikor a sejtbe
idegen DNS ¢épiill be amelyb6l egy vagy tobb gén beépiill a
genomba. A transzformacioval atalakitott sejtet

transzformansnak nevezik.

Konjugacio: Baktériumok paraszexualis DNS rekombinacioja.

Transzdukcio: Fagok kozremiikodésével végbemend génatvitel

Plazmidok: onall6 genetikai egységek a sejtmagban— gyiiriialaka DNS —

a génatvitel vektorai lehetnek

Génsebészet (Genetic Engineering):

DNS darabok 6sszeépitése valamilyen cél érdekében.
Kozvetlen génatvitel: protoplast fuzio
Kozvetett génatvitel: vektorok segitségével

(Agrobaktérium tumefaciens Ti. plasmid)
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HARDY-WEINBERG SZABALY

= PANMIKTIKUS POPULACIOBAN AZ UTODGENERACIO

GENOTIPUSGYAKORISAGAT KIZAROLAG A
SZULOPOPULACIO GENGYAKORISAGA HATAROZZA
MEG;

HARDY-WEINBERG EGYENSULYI POPULACIOBAN A
GEN ES GENOTiIPUS GYAKORISAG BARMELY
GENERACIOBAN A p?+2pq + q°= 1 KEPLET SZERINT
ALAKUL;

A HARDY-WEINBERG EGYENSULYI HELYZET PAN-
MIKTIKUS POPULACIOBAN EGYETLEN GENERACIO
ALATT BEALL A SZULOPOPULACIO GENOTIPUS
GYAKORISAGATOL FUGGETLENUL;
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Néhany termesztett névényfaj ploidszintje
(Rédei 1987 nyoman)

Alma 2x — 3x
Banan 3x

Kavé 2x, 4x, 6x, 8x
Virds csenkesz 2x, 6x, 8x, 10x

Lucerna, fehérhere, szarvaskerep
Gyapot, foldimogyord, dohdny, burgonya —» 4x
Szilva, zab, kenyérbuza 6x

Szaméca, cukornad 8x

x = eredeti fajban n.
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A GEN ES GENOTIPUS GYAKORISAG JELOLESEI ES OSSZEFUGGESEL
KETALLELOS RENDSZERBEN

Gén jellések:
p = A, allél gyakorisaga
q = A; allél gyakorisaga

ptq=1

Genotipus jeldlések:

P = A A, genotipus gyakorisiga
H = A A; genotipus gyakorisaga
Q = AzA; genotipus gyakorisiga

H
p=P+—
2

p=1-q q=1-p

H
q=Q+—
2

GEN ES GENOTIPUSOK GYAKORISAG OSSZEFUGGESEI (példa)

p=04 (p+q)2=p2+2pq+q2=0,16+048+036=1
q=10,6
0,48 0,48
p=0,16+ =(,4 q=036+ =0,6
2 2
0
P=04 H=0,0 Q=06 p=04+ — =04
2
0,6
P=0,1 H=0,6 Q=03 p-0ﬁ+ — =04
o o 2
0,8
P=0,0 H=08 Q=02 p=00+ — =04
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HERITABILITAS, OROKOLHETOSEG:

Egy olyan 0-1 értékek kozé esd értékszam, mely egy
adott tulajdonsag orokolhetéségét fejezi ki. Azt mutatja
meg, hogy a fenotipusos variancia milyen mértékben

determinalt a genotipusos variancia altal.

hi=Ye  VutVo+V, _ V.,
Ve Vet ¥y Ve
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